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* Простота в использовании для
ученых с любым опытом * Очень
удобный * Разработан для
совместимости с наиболее
распространенными базами данных
и системами хранения текста. *
Позволяет загружать наборы для
обучения и тестирования и
управлять ими внутри модели. *
Предоставляет модели для 12
различных типов приложений
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функций: - Поиск функции -
Функция предсказания -
Классификация функций -
Кластеризация функций -
Функциональные взаимодействия -
Прогнозирование отношений
между переменными -
Автокластеризация -
Автоклассификация -
Авторегрессия - Прогнозирование
серии в реальном времени - Синтез
булевой логики - Установите
флажки рядом с функциями,
которые вы хотите использовать. *
Использует любые типы наборов
данных, включая двоичные,
категориальные, целочисленные и
вещественные * Поддерживает
Excel, Access, SQL Server, MySQL, а



также соединения ODBC и JDBC с
базами данных * Разрешить
сохранение модели во внутренних
или внешних базах данных с
использованием соединений ODBC
или JDBC. * Вы можете загружать
внешние модели из определенной
папки или с FTP-сервера * Вы
можете анализировать модель,
добавляя новые функции в ее
шаблон или используя калькулятор
баллов * Вы можете экспортировать
модель в любое количество
машиночитаемых форматов (XLS,
RTF, XML, GEO, META, HTML,
EDML,...) * Вы можете перевести
модель на многие языки
программирования, включая Java,
C#, Visual Basic, SPSS, Matlab, R,



C++, Mathematica, Visual FoxPro,
VHDL и многие другие. * Функции
экспорта в виде языка выражений
объектов Java (OEL) и JavaBeans
Описание GeneXproTools: *
Простота в использовании для
ученых с любым опытом * Очень
удобный * Разработан для
совместимости с наиболее
распространенными базами данных
и системами хранения текста. *
Позволяет загружать наборы для
обучения и тестирования и
управлять ими внутри модели. *
Предоставляет модели для 12
различных типов приложений
функций: - Поиск функции -
Функция предсказания -
Классификация функций -



Кластеризация функций -
Функциональные взаимодействия -
Прогнозирование отношений
между переменными -
Автокластеризация -
Автоклассификация -
Авторегрессия - Прогнозирование
серии в реальном времени - Синтез
булевой логики - Установите
флажки рядом с функциями,
которые вы хотите использовать. *
Использует любые типы наборов
данных, включая двоичные,
категориальные, целочисленные и
вещественные * Поддерживает
Excel, Access, SQL Server, MySQL,
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GeneXproTools — чрезвычайно
гибкое приложение для
прогнозного моделирования,
предназначенное для поиска
функций, классификации,
прогнозирования временных рядов
и логического синтеза.
GeneXproTools чрезвычайно гибок,
способен моделировать
большинство областей, в которых
проводятся научные исследования,
включая животных, растения,
медицину, экологию,
промышленность и т. д.
GeneXproTools также имеет
большой список бизнес-
приложений, одним из наиболее



широко используемых является
поддержка принятия решений. .
GeneXproTools созданы для
продвижения
высокопроизводительных
вычислений, интеллектуального
анализа данных и математического
моделирования, а также для
ускорения проектирования,
создания и уточнения сложных
моделей. GeneXproTools — это
платформа моделирования для
исследователей, студентов и
инженеров. GeneXproTools требует
самого современного веб-браузера,
последней версии Flash Player. Вы
можете использовать как Internet
Explorer 8, так и Firefox 3 или более
поздние версии. Если вы



заблудились в программном
обеспечении, вот обзор наиболее
часто используемых инструментов
GeneXproTools: Загрузка: простой
метод одним щелчком мыши,
который позволяет загружать
данные в приложение. Мастер
ввода: создание входных данных
упрощается с помощью этого
мастера. В несколько кликов вы
можете создать Предикторы:
экспертам не нужно выполнять всю
работу по созданию шагов
предварительной обработки.
Мастер автоматически позволяет
создавать желаемые этапы
предварительной обработки.
Оценка: создание алгоритма стало
проще, перетащите свои модели в



поле предварительной обработки,
Проигрыш и подсчет очков.
Сочетания клавиш: быстрый доступ
к наиболее часто используемым
инструментам, таким как:
фильтрация, временные ряды,
параллельный анализ и
Фильтрация, точность и
избирательность. Enterprise Suite:
сложное комплексное решение,
способное собирать данные и
управлять ими из любого
источника, включая: Электронные
таблицы для веб-серверов, базы
данных или любых данных для
создания вашей модели. Запрос:
интерфейс на основе записей.
Поддержка: будьте уверены, что
программное обеспечение может



удовлетворить потребности вашего
исследования благодаря отчету,
который включает в себя: полный
анализ данные, применение
модели, четкое определение
результатов и возможность их
воспроизведения и расширения.
StarDiscovery — это простая в
использовании программа, которая
может раскрыть тайну
неразгаданных загадок, от
проблем, вызывающих болезни,
болезни и смерть, до тайн звезд.
Программа может помочь с: •
Использование созвездия для
навигации по ночному небу и
определения звезд. • С
использованием



What's New In GeneXproTools?

Он специально разработан для
методов классификации и
регрессии. Нам необходимо понять
различия между регрессией и
классификацией на основе
требуемого типа предикации. В
регрессии нам нужно
предсказывать числовые значения,
тогда как классификация должна
предсказывать категориальные
значения на основе
принадлежности к классу.
Алгоритм обучения известен как
машина опорных векторов, которая
помогает изолировать границы
решений и будет иметь хорошую
точность. Алгоритм машины



опорных векторов — это алгоритм
обучения с учителем, основанный
на статистической теории
линейных классификаторов и
ядерных методах. Машина опорных
векторов — это очень мощный
алгоритм, который используется в
широком спектре задач, включая
категоризацию текста, поиск
документов, интеллектуальный
анализ данных, распознавание
речи и распознавание образов.
Разработка функций Анализ
основных компонентов и линейный
дискриминантный анализ — это
передовые методы разработки
признаков, с помощью которых мы
можем найти оптимальное
подмножество признаков из набора



признаков, которые можно
комбинировать, чтобы найти
наибольшее разделение между
классами в наборе данных. Анализ
главных компонентов (PCA) — это
многомерный статистический
метод, используемый для
извлечения линейно
некоррелированных признаков из
набора многомерных наблюдений.
PCA является ортогональным
преобразованием, поэтому
извлеченные признаки не
коррелируют друг с другом. PCA
можно использовать для
уменьшения размерности, чтобы
сжать данные, увеличить
дисперсию признаков и
максимизировать дисперсию между



классами и внутри них. Давайте
рассмотрим простое приложение
для анализа основных
компонентов: у нас есть набор
данных для прогнозирования. Все
входы (функции) представляют
собой числовые значения, а
выходные данные представляют
собой числовые значения. Если мы
хотим уменьшить количество
входных признаков (факторов)
перед их подачей в SVM, PCA —
лучший вариант. Выбор функции
Одна из основных задач
интеллектуального анализа данных
— уменьшить количество функций,
чтобы алгоритм работал
быстрее.Выбор признаков — это
процесс выбора подмножества



признаков, которые можно
использовать для наилучшего
прогнозирования определенного
класса. Это похоже на выбор
гиперпараметров для SVM и
регрессионного анализа. Давайте
рассмотрим простое приложение
для выбора признаков: у нас есть
набор данных для
прогнозирования. Выходные
данные функций являются
числовыми. И целевая переменная
имеет двоичный тип (0 или 1). Мы
можем предсказать
принадлежность к классу, выбрав
небольшой набор признаков из
существующего набора признаков.
Выбор характеристик важен в
следующих случаях: Склонен к



пропущенным значениям: когда
целевой атрибут отсутствует,
прогнозирование невозможно без
выбора признаков. Несколько
классов: когда целевая переменная
может принадлежать нескольким
классам, мы



System Requirements:

Поддерживаемые платформы:
Виндовс 7, Виндовс 8, Виндовс 8.1
Mac OSX 10.7 и выше (Tiger, 10.8,
Lion и новее) Linux 2.6.16 или новее
(32- или 64-разрядная версия)
Минимум: ОС: Mac OS X 10.7 (лев)
Процессор: Intel Core 2 Duo с
тактовой частотой 2,0 ГГц
Оперативная память: 2 ГБ Жесткий
диск: 200 МБ Графический
процессор: 128 МБ (GeForce 8400,
GeForce GT 330)
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